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Organisations et dynamiques spatiales dans les
systémes biologiques

Stratégies, algorithmes et outils
» Révéler et quantifier des organisations spatiales
» Déterminer les facteurs et les mécanismes impliqués
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Architecture fonctionnelle
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Regles d’organisation au sein du noyau?
Déterminants de ces organisations?
Signification fonctionnelle?

plasticité en fonction du type cellulaire (Baroux et al., 2007)

dynamique lors dé/re-différentiation (Tessadori et al.,
2007a)

au cours du développement (Tessadori et al., 2007b)
en fonction de I'intensité lumineuse (Tessadori et al., 2009)
en réponse a des stress biotiques (Pavet et al., 2006)
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Traitement et analyse d’images

N

Volume (1m?®) .0) 182.7 (62.5)
Sphericity ) 0.41(0.08)
Elongation 2.6 (0.6)
Flatness 1.7 (0.4)
Chromocenters 10.9 (2.4)




Modélisation statistique spatiale
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Modélisation statistique spatiale
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Modélisation dynamique “gros-grain”
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Modélisation dynamique “gros-grain’
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Bilan

Quoil?

Traitement et
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POURQUOI?

Modélisation
dynamique
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