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Activités Professionnelles

e Responsable de I'’équipe « Modélisation multi-échelles de la Matiere Vivante » au LPTMC depuis 2000.

e Jaicréé en 2012 le GDR ADN (Architecture et Dynamique Nucléaires), dédié a la modélisation physique de
I'organisation nucléaire. J'en ai été le directeur jusqu’en 2021, date ou il est devenu le GDR ADN&G
(Architecture et Dynamique du Noyau et des Génomes) dont j’ai été co-directeur (https://adn-g.fr/). Je suis
aujourd’hui au bureau du GDR ADN-Phys, nouvelle déclinaison du GDR ADN.

e Jai été membre nommé du CSI de I'INP de 2021 a 2023 et membre élu de la CID 51 de 2022 a 2025. Je suis
membre nommé du CSI de CNRS Physique depuis 2024.

e Editeur (avec Christophe Lavelle) de I'ouvrage collectif international « Nuclear Architecture and Dynamics »,
Volume 2 de « Translational Epigenetics Series », Academic Press, 2018.

e Jaiinitié les « Rencontres scientifiques des Grands Causses » a Millau (Aveyron): consacrées a la «
Modélisation physique de I'organisation nucléaire et de ses pathologies ». 6 éditions depuis 2015
(https://indico.in2p3.fr/event/36684/).

68 publications avec comité de lecture (3600 citations sur google scholar : Jean-Marc Victor)
34 communications orales a des conférences internationales sur invitation.
Directeur de 6 théses.
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