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Epigenomics in 4D: modeling the dynamic coupling
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Auteur principal: Dr JOST, Daniel (CNRS TIMC-IMAG)
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Dicentric chromosome breakage by cytokinesis
mercredi 1 avril 2015 17:00 (30 minutes)

Auteur principal: M. MARCAND, Stéphane (CEA)

Orateur: M. MARCAND, Stéphane (CEA)
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Utiliser l’évolution pour mieux comprendre la
régulation transcriptionnelle

jeudi 2 avril 2015 10:00 (30 minutes)

Auteurs principaux: Dr JUNIER, Ivan (LAPM - CNRS UMR 5163 - Univ. Grenoble 1 - Grenoble); Dr
RIVOIRE, Olivier (LIPhy - CNRS UMR 5588 - Univ. Joseph Fourier - Grenoble)

Orateur: Dr JUNIER, Ivan (LAPM - CNRS UMR 5163 - Univ. Grenoble 1 - Grenoble)
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Quantitative Analysis of Nucleosomal Chromatin
Compaction using FLIM-FRET in vivo.

jeudi 2 avril 2015 14:00 (30 minutes)

Auteur principal: Dr LLERES, David (IGMM CNRS UMR5535)

Orateur: Dr LLERES, David (IGMM CNRS UMR5535)
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HIV induces nuclear architecture remodelling in
human B lymphocytes- Role in the generation of
translocations characteristic of Burkitt lymphoma

jeudi 2 avril 2015 17:00 (30 minutes)

Auteur principal: Dr GERMINI, Diego (UMR8126 Institut Gustave Roussy)

Orateur: Dr GERMINI, Diego (UMR8126 Institut Gustave Roussy)
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Replication landscape of the human genome
mercredi 1 avril 2015 17:30 (30 minutes)

Auteurs principaux: Dr PETRYK, Nataliya (IBENS); Dr HYRIEN, Olivier (IBENS)

Co-auteurs: Dr CHEN, Chunlong (CGM); Dr THERMES, Claude (IBENS); Dr KAHLI, Malik (Institut
de Biologie de l’Ecole Normale Supérieure); M. JASZCZYSZYN, Yan (CGM); Dr D’AUBENTON-CARAFA,
Yves (CGM)

Orateur: Dr KAHLI, Malik (Institut de Biologie de l’Ecole Normale Supérieure)
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Caractérisation d’un système de signalisation
couplant la réplication de l’ADN au métabolisme

central carboné
jeudi 2 avril 2015 17:30 (30 minutes)

Auteur principal: Dr JANNIERE, Laurent (CNRS/Génopole)

Co-auteur: KEPES, François (CNRS, Genopole)

Orateur: Dr JANNIERE, Laurent (CNRS/Génopole)
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DNA as a probe of the histone force field in the
nucleosome

mercredi 1 avril 2015 14:00 (30 minutes)

Auteur principal: M. MEYER, Sam (MAP, INSA Lyon)

Co-auteur: Prof. EVERAERS, Ralf (ENS Lyon)

Orateur: M. MEYER, Sam (MAP, INSA Lyon)

Classification de Session: session 1
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Allostérie de la fibre de chromatine et régulation
épigénétique de la transcription

jeudi 2 avril 2015 15:00 (30 minutes)

Auteur principal: Mme LESNE, Annick (CNRS)

Orateur: Mme LESNE, Annick (CNRS)
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April 10, 2024 Page 9



Quatrième réuni … / Rapport sur les contributions Chromatin dynamics associated w …

ID de Contribution: 10 Type: Non spécifié

Chromatin dynamics associated with transcription
jeudi 2 avril 2015 09:00 (30 minutes)

Auteur principal: M. GERMIER, Thomas (CNRS-LBME)

Orateur: M. GERMIER, Thomas (CNRS-LBME)

Classification de Session: session 3
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Théorie et simulations de la condensation de
molécules d’ADN sous pinces optiques et

magnétiques
mercredi 1 avril 2015 15:00 (30 minutes)

Auteur principal: Dr CORTINI, Ruggero (LPTMC, UPMC)

Co-auteurs: Dr CARÉ, Bertrand (LPTMC); VICTOR, Jean-Marc (LPTMC, CNRS UMR 7600); Mlle
BARBI, maria (lptmc - upmc (paris 6))

Orateur: Dr CORTINI, Ruggero (LPTMC, UPMC)
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Modélisation de la réponse moléculaire et cellulaire
aux radiations ionisantes : impact du transit

cyto-nucléaire de la protéine ATM
mercredi 1 avril 2015 15:30 (30 minutes)

Auteur principal: BODGI, Larry (Inserm)

Orateur: BODGI, Larry (Inserm)

Classification de Session: session 1
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Gestion de la contrainte topologique de l’ADN
surenroulé dans des simulations de Monte-Carlo

mercredi 1 avril 2015 18:00 (30 minutes)

Auteur principal: LEPAGE, Thibaut (UJF Grenoble)

Orateur: LEPAGE, Thibaut (UJF Grenoble)

Classification de Session: session 2
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Nucleosome occupancy is stably encoded in the DNA
sequence over half of the human genome

Auteur principal: DRILLON, Guénola (Laboratoire de Physique ENS Lyon)

Orateur: DRILLON, Guénola (Laboratoire de Physique ENS Lyon)
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’Equilibrium’ versus ’fractal’ globule interpretations
of chromatin conformation capture data in human

Auteur principal: AUDIT, Benjamin (Laboratoire de Physique, CNRS, ENS-Lyon)

Orateur: AUDIT, Benjamin (Laboratoire de Physique, CNRS, ENS-Lyon)
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Une ”collaboration GDR” entre Lyon et Montpellier
jeudi 2 avril 2015 11:00 (10 minutes)

Auteur principal: Dr VAILLANT, cedric (Laboratoire de Physique ENS de Lyon CNRS)

Orateur: Dr VAILLANT, cedric (Laboratoire de Physique ENS de Lyon CNRS)
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Strick
jeudi 2 avril 2015 16:30 (30 minutes)
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Bistricky
jeudi 2 avril 2015 09:30 (30 minutes)

Auteur principal: BYSTRICKY, Kerstin (Universite de Toulouse)

Orateur: BYSTRICKY, Kerstin (Universite de Toulouse)
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Nucleosome occupancy is stably encoded in the DNA
sequence over half of the human genome

mercredi 1 avril 2015 14:30 (30 minutes)

Auteur principal: Dr DRILLON, Guénola (Laboratoire de Physique)

Co-auteurs: Dr ARNEODO, Alain (Laboratoire de Physique de l’ENS de Lyon - UMR 5672 CNRS /
ENS de Lyon); Dr AUDIT, Benjamin (Laboratoire de Physique de l’ENS de Lyon - UMR 5672 CNRS /
ENS de Lyon)

Orateur: Dr DRILLON, Guénola (Laboratoire de Physique)

Classification de Session: session 1
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Stochastic self-assembly of ParB proteins nucleated
from the centromere builds bacterial DNA

segregation apparatus
mercredi 1 avril 2015 16:30 (30 minutes)

Auteur principal: Dr WALTER, Jean-Charles (Université de Montpellier)

Orateur: Dr WALTER, Jean-Charles (Université de Montpellier)

Classification de Session: session 2
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Nucleosome-positioning & Long-range contacts at
Topological boundaries

jeudi 2 avril 2015 15:30 (30 minutes)

Auteurs principaux: Dr LIANG, Jun (LBME CNRS); Dr LACROIX, Laurent (LBME-CNRS); Dr
CUVIER, Olivier (Inserm / CNRS); Dr LHOUMAUD, Priscillia (LBME-CNRS); Dr MOURAD, Raphaël
(LBME - MdC - Univ P. Sbatier); Dr QUEILLE, Sophie (LBME-CNRS)

Orateur: Dr CUVIER, Olivier (Inserm / CNRS)
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From partition complexes to collective walks on
complex networks: multiscale challenges in
biological physics and statistical mechanics

jeudi 2 avril 2015 11:40 (30 minutes)

Auteur principal: PARMEGGIANI, Andrea (Laboratoire Charles Coulomb, Université Montpellier
2)

Orateur: PARMEGGIANI, Andrea (Laboratoire Charles Coulomb, Université Montpellier 2)

Classification de Session: session 4
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’Equilibrium’ versus ’fractal’ globule interpretations
of chromatin conformation capture data in human

jeudi 2 avril 2015 14:30 (30 minutes)

Auteurs principaux: Dr ARNEODO, Alain (Laboratoire de Physique de l’ENS de Lyon - UMR
5672 CNRS / ENS de Lyon); Dr AUDIT, Benjamin (Laboratoire de Physique de l’ENS de Lyon - UMR
5672 CNRS / ENS de Lyon); Dr ARGOUL, Françoise (Laboratoire de Physique, CNRS, ENS-Lyon); Dr
DRILLON, Guénola (Laboratoire de Physique); Mlle BOULOS, Rasha E. (Laboratoire de Physique, EN-
S-Lyon)

Orateur: Dr AUDIT, Benjamin (Laboratoire de Physique de l’ENS de Lyon - UMR 5672 CNRS / ENS
de Lyon)
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